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FEARS

Fondo Europeo Agricolo

per lo Sviluppo Rurale:

L'Europa investe nelle zone rurali

Autorita di gestione
. MINISTERO DELL’AGRICOLTURA
g ©  DELLA SOVRANITA ALIMENTARE I I
Seminiamo § Ruro dete zone rurt 72" E DELLE FORESTE
Pr di Svil Rurale Nazional
PSRN - Biodii

iversita SOTTOMISURA 10.2

Di

le dello sviluppo rurale

Ministero dell'Agricoltura, della Sovranita Alimentare e delle Foreste

€C02

Spesa ammessa a contributo
Progetto LATTeco2 ANAFIBJ
euro 12.535.931
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VENERDI 27 OTTOBRE 202

ORE 10:00 APERTURA DEI LAVORI Moderatore: Fortunato Trezzi, Presidente ANAFIBJ

Dott. Fortunato Trezzi, Presidente ANAFIBJ

ORE 10:15 ORE 11:15
VALORIZZAZIONE DELLA BIODIVERSITA’ ANIMALE RIDUZIONE DELLA VARIABILITA' GENETICA E DEPRESSIONE
Dott. Francesco Bongiovanni, MASAF DA CONSANGUINEITA’ NELLA FRISONA ITALIANA

Dott.ssa Michela Ablondi, Universita di Parma

ORE 10:30

SELEZIONE GENOMICA E DIVERSITA": UNA BREVE INTRODUZIONE Sﬁykﬁx 10 ANAFIBJ PER LA GESTIONE DELLA
Prof. Christian Maltecca, North Carolina State University CONSANGUINEITA'
ORE 10:45 Dott. Jan-Thijs van Kaam - Ufficio Ricerca e Sviluppo ANAFIBJ

GESTIONE DELLA DIVERSITA' E CONSANGUINEITA’ NELLE

POPOLAZIONI DI BOVINE DA LATTE NORDAMERICANE: ORE 12:15 ,

ASPETTI PRATICI INTERVENTI DALL'INDUSTRIA

Dott. Francesco Tiezzi, Universita di Firenze ORE 13:00 DISCUSSIONE E CONCLUSIONE

ORE 13.30 Buffet

G‘:‘- Centro Fiera del Garda /'a

Montichiari (Bs)
Federazione delle
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DOMANDE da PORSI ad Inizio CONVEGNO
1) A che punto siamo con Produzione e Selezione ?
2) Che ruolo ha la Frisona Italiana nel contesto (Inter) Nazionale?

3) Perché ci interessa approfondire la Consanguineita e la Selezione?

DOMANDE da PORSI a Fine CONVEGNO
1) Che cosa abbiamo a disposizione?

2) Che cosa possiamo/dobbiamo fare?



Distribuzione delle Classi di Produzione media di latte kg/d
degli allevamenti di Frisona Italiana negli ultimi 30 anni

100% T — — e
90%

80%

70%

60%

50%

40%

30%

20%

10%

0%

1990 2000 2010 2022
your COW m<20kg/d = 20-30kg/d "~ 30-35kgid ~ 35-40 kg/d ® >40 kg/d

our FUTURE




A

Progresso Annuo del Latte kg €02
Latte, kg
200
m Genetica = Ambiente = Fenotipo
150
100 93,8 94.2 882
50 -
O . ]
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-50 -39
20072002 20122007 20172012 20222017

= Genetica 93,8 77 94,2 127
= Ambiente -9 -39 -5,8 35
= Fenotipo 84,8 37 88,2 162
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Progresso Annuo del Grasso kg
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Progresso Annuo della Proteina kg u!

Proteina Kg
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3 2007-2002 2012-2007 2017-2012 2022-2017
m Genetica 3,6 2 3,4 5,4
® Ambiente -0,4 0 -2 1,4
u Fenotipo 3,2 2 1,4 6,8
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gPFT medio dei tori italiani per anno di nascita, 2001-2022 \&o:
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Miglioramento negli ultimi 15 anni in n. di forme di P-R @

(40 kg/forma) over time oz
2005: 14 2021: 18,5
formel/vaccal/anno bal 2018 forme/vaccal/anno
S é stato introdotto :

o L’Indice ICS-PR
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Trend popolazione per gli indici funzionalita vacche
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DOMANDE da PORSI ad Inizio CONVEGNO

2) Che ruolo ha la Frisona ltaliana nel contesto (Inter) Nazionale?

3) Perché ci interessa approfondire la Consanguineita e la Selezione?

DOMANDE da PORSI a Fine CONVEGNO

1) Che cosa abbiamo a disposizione?

2) Che cosa possiamo/dobbiamo fare?



A

La Frisona Italiana nel contesto internazionale

% di Vacche
Vacche Holstein Vacche Holstein Holstein iscritte
PAESE Totali iscritte su Totali

STATIUNITI 8.030.000 5 1.100.000 6 14%
FRANCIA 2 2.192.594 2 1.432.267 4 65%
GERMANIA 3 2.190.603 1 1.621.937 3 74%
REGNO
UNITO 4 1.600.000 6 650.000 5 41%
ITALIA 5 1.400.000 JA 1.148.844 2 82%
OLANDA 6 1.178.822 3 1.158.172 1 98%

Statistiche WHFF —anno 2022 (fonte WHFF)
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COMPARTO BOVINO DA LATTE: Consistenza delle razze bovine da
latte degli incroci bovini da latte in Italia (lattazioni chiuse nel 2021)

&
{\Q)
> ©
& X <0
S &
\’bQ‘ ’\\’2& S \’?’é 2° &
@ o & & 4
& QQ’ ) &0 o & Qéﬂ? @© 0§ QO-’Q«\Q % sF
N ge: S RN &f o el < ¥
\(0 Q* @ @ o @Q* & $Q\ N3 & 6"’0 & \Y (\0%%000{{5@ @ @ & RS %40

& %éb ’19% 2 NS

o 2
/0? \0&,0?60

A Ny 2)
S <9 &S & N A » -0 2 o
& ¥ @ 5 e e ¢ T F S I F o o o o
1.107.536
1.000.000,00
800.000,00
600.000,00
400.000,00
200.000,00
100.0000
69.454 64.254
. 13-_860. 406 528 2.876 694 1.6963.9159.764 109 1.14%.701 79 5251454 866 6 91 23 477 670 4 97 17 28 9 1 5 1

0,00




| soci ANAFIBJ 2023 sono in numero e dimensione @
in forte evoluzione

<20 3020 31,2 19 729
20-100 3 604 37,2 192 946 20,9
100-200 1785 18,4 250 110 27,1
200-400 931 9,6 255 100
400-800 285 2,9 146 924

> 800 0,5 57 203

13% degli allevamenti alleva il 50% di vacche
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DOMANDE da PORSI ad Inizio CONVEGNO

3) Perché ciinteressa approfondire la Consanguineita e la Selezione?

DOMANDE da PORSI a Fine CONVEGNO
1) Che cosa abbiamo a disposizione?

2) Che cosa possiamo/dobbiamo fare?



| due DELTA che ci interessano ém

AG (Progresso Genetico) e AF (incremento di consanguineita)

r *1*0 a 1
AG = AF = ——
L 2 *Ne

dove, dove,
AG = progresso genetico AF = incremento di consanguineita

r = accuratezza di stima del valore genetico dei riproduttori per generazione

i = intensita di selezione o differenz. selettivo standardizzato
Oa = deviazione standard genetica additiva Ne = Numerosita effettiva (rapporto

‘ L = intervallo di generazione tra maschi e femmine)



Ne con attuale
Programma Genetico

PG con Nuovo
Programma Genetico

. PG con attuale
Programma Genetico

Ne con Nuovo
""" Programma Genetico

® -~
= O
el ~ X
mv
2 9
AR
Q
£ c
Q @
o W
£ 8
—
(o)
a 2
O QA
Q.

2 PG con attuale
sesunnnnns® Programma Genetico

2000 2010 2022

your COW
our FUTURE |

Ne con attuale
Programma Genetico

Estinzione




Genetic Variability Width

Evoluzione della Variabilita Genetica {A!
= . . €C02
nella popolazione Frisona ltaliana
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Evoluzione della Variabilita Genetica {A!
= . . €C02
nella popolazione Frisona ltaliana
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DOMANDE da PORSI ad Inizio CONVEGNO

DOMANDE da PORSI a Fine CONVEGNO
1) Che cosa abbiamo a disposizione?

2) Che cosa possiamo/dobbiamo fare?



Dicovery of ROH
(Method: Sliding window of SNP along chromosomes)

$

Generation of an Fy,, for each animal

T legth (ROHK) 3
L

Fron =

ROH

Animals genotyped for Genomic Relationship Matrix
SNP

$ F Grm == From matrix G

Ny, +NBB 3 zz 4

L R v e G=—7""—"-
Frn N1+ NAB + NBB $2p (1-p)

<0PICOODP

GENOMICS

OQZ=-0MmMaAINZ —

FA = E * @ perween pnnnlsl

Total number of ties for all pedigrees 2
2 +Total number of pedigrees

PEDIGREE

F

average —

Gutiérrez-Reinoso MA, Aponte PM and Garcia-Herreros M (2022). A review of inbreeding depression in dairy cattle: current status,

emerging control strategies, and future prospects.
Journal of Dairy Research 89, 3—12. https://doi.org/10.1017/ S0022029922000188




Abbiamo a disposizione

1) Nuovi strumenti per monitorare la consanguineita
(non solo da pedigree, da genomica, da ROH, recente e/o passata)

2) Stime aggiornate di depressione da consanguineita per |
caratteri produttivi e riproduttivi

3) Possibilita di eliminare varianti deleterie

4) Nuovi indicatori di contenimento dell’accumulo di
Ba® omozigosi (es. expected future inbreeding )
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Evoluzione al Centro Genetico e in Popolazione Frisona ltalia

Inbreeding torelli
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FAO raccomanda:
AF per generazione non superiore
all’1%

AF pedigree per anno: + 0.27%

AF genomico per anno: + 0.44%

Per generazione ~ 1.35% e 2.2%

A



DOMANDE da PORSI ad Inizio CONVEGNO

DOMANDE da PORSI a Fine CONVEGNO

2) Che cosa possiamo/dobbiamo fare?



CHE POSSIAMO/DOBBIAMO FARE?

Non Agitarci, Ne Allarmarci, Ma...
Ragionare ed Agire con le Nuove Conoscenze e Metodologie

E’ dimostrato che il buon uso degli strumenti genetici hanno permesso di migliorare prima
la produzione di latte, poi i titoli, recentemente il fithess e prossimamente anche la
consanguineita

Monitorare I'accumulo di omozigosi entro popolazione (con i vari metodi disponibili: non piu
solo pedigree, genomico e ROH, sia per & che per Q)

Si pud contenere tale accumulo senza compromettere il AG

A breve termine I'omozigosi rimarra un problema che € gestibile attraverso la
strutturazione degli accoppiamenti

A medio termine € importante conoscere al meglio la struttura genetica della depressione
da consanguineita e creare nuovi strumenti di controllo e gestione (es. Indici che
considerano la Vq)

i Tavolo aperto con tutti gli attori della FA per I'ITALIA




Grazie

>

martinocassandro@anafi.it @anafi.it www.anafibj.it

%/24 foreaat

ABBONATI ORA!
contatta I'UFFICIO PROMOZIONE ANAFIBJ
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